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Resumen

Objetivos: Los gliomas se encuentran entre |os tumores cerebral es primarios més frecuentes, con un
prondstico de supervivenciamedio de 15 meses en €l caso de |os glioblastomas. Manifiestan un
comportamiento clinico y biolégico muy heterogéneo, lo que dificultalaeficaciaen e diagndstico y disefio
de terapias eficaces. Aungue las recomendaciones propuestas recientemente por la OMS en cuanto a
clasificacion e incorporacion de parametros molecul ares en el diagnéstico son de suma utilidad en la préctica
clinica, consideramos que son necesarias la caracterizacion e implementacion de nuevos marcadores y
procedi mientos de mejora diagndstica con una posible repercusién en € perfeccionamiento de latécnica
neuroquirurgica. Basdndonos en la novedosa e importante funcion que desempefia la epigenética en cancer,
concretamente en gliomas, el objetivo central de nuestro estudio es laidentificacion de nuevos biomarcadores
moleculares de caracter epigenético que posean un valor diagnostico, prondstico y predictivo de respuesta al
tratamiento con €l fin de que supongan un avance en larutinaclinica.

Métodos: A partir de resecciones quirdrgicas de gliomasdegrado Il (n=8), Il (h=5)y IV (n=18),
incluyendo astrocitomas, oligodendrogliomasy glioblastomas, se ha determinado mediante técnicas de
inmunodeteccion e comportamiento que presentan diferentes marcas epigenéticas (modificaciones y
variantes de la histona H3) y su correlacién con caracteristicas histopatolgicas y clinicas del paciente.

Resultados: Nuestros resultados preliminares apuntan a patrones interesantes para algunas de estas
maodificaciones en resecciones cuyos hiveles parecen asociarse agrado y supervivencia, y que segun nuestro
analisis de componentes principal es podrian ser de gran utilidad para clasificar los glioblastomas en mejor y
peor prondstico. La obtencidn en breve de los primeros mapas gendmicos para dichas modificaciones nos
permitiré obtener biomarcadores méas precisos.

Conclusiones: El uso de criterios epigenéticos puede ser susceptibles de ser empleados directamente en
reseccionesy permitiran mejorar las herramientas actuales de diagndstico y prondstico en gliomas.
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